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Island, HPI) (Carniel et al, 1996; Gehring et al, 1998; Rakin et al, 1999b). Предположительно, основную роль в регуляции экспрессии генов острова играет транскрипционный регулятор YbtA, AraC/XilS - подобный белок, кодируемый геном в составе этого же острова (Bearden et al, 1997). Как было показано в экспериментах с мутантами, YbtA активирует экспрессию биосинтетических и транспортных генов HPI, но в то же время...
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регуляции экспрессии генов HPI. Целью настоящей работы являлось изучение регуляции генов Острова Патоген ности. В основные задачи входило: поиск YbtA-связывающих ранее последовательностей, выяснение возможности влияния предположенных эффекторов на взаимодействие YbtA и промоторов острова, объяснение механизма
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