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рассеянных по геному повторяющихся элементов. В геномах большинства млекопитающих последовательности сателлитных ДНК составляют лишь третью часть от обшего числа повторяющихся последовательностей. Остальные повторы (эта фракция объединяет до 20% всей клеточной ДНК) ренатурируют медленнее, чем сателлитная ДНК,
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ДЭАЭ-мембрана диэтиламиноэтил-целлюлозиая мембрана кДНК комплементарная ДНК

ПААГ полиакриламидный гель

ОРС открытая рамка считывания

ЭДТА этилендиаминтетрауксусная кислота
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ERV Endogenous retroviruses
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