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применением комплекса современных методических 5 молекулярно-генетические методы позволяют в ряде случаев выявить скрытую межвидовую гибридизацию, определить ее генетические границы и направление интрогресии, установить генетическую дискретность таксонов. Одним из нримеров животных, обладаюш,их подвндовой гибридизацией, является домовая мышь Miis miiscidus, Linnaeus, 1758. Она является космополитом и постоянным спутником человека многие...
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139 редких аллелей (в 1,5-2 раза), которое выявилось при сравнении доли полиморфных локусов с критериями значимости Р99 и Р95 в зонах гибридизации ворон, сусликов и домовых мышей (см. табл. 5, 10, 12). Исследования генетического полиморфизма у сусликов из разных локальных выборок по данным RAPD-анализа показали более высокую изменчивость краснощекого суслика (Р9р=25,85), по сравнению с большим (/'рр=13,83). Такая же картина между этой парой...
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