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участков, в которых расположены "простые" последователь­ ности выявленных нагли типов. Весьма возможно, что обнаруженные нагли "простые" последовательности генома крысы, комплементарные ДНК аденовируса, могут слулшть своеобразныш шшенями для интеграции вирусной ДНК в геноме клетки. - 9 ОБЗОР ЛИТЕРАТУРЫ ГЛАВА
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