Для доставки данной работы воспользуйтесь поиском на сайте по ссылке: https://mydisser.com/search.html

tml
Баулина, Наталья Михайловна.
Участие микроРНК в развитии рассеянного склероза : гендер-специфическая экспрессия в мононуклеарных клетках крови и анализ функциональной роли : диссертация ... кандидата биологических наук : 03.01.03 / Баулина Наталья Михайловна; [Место защиты: Ин-т молек-ной биологии им. В.А. Энгельгардта]. - Москва, 2019. - 97 с. : ил.
больше
Цитаты из текста:
стр. 1
университет им. Н.И. Пирогова» Министерства здравоохранения Российской Федерации На правах рукописи БАУЛИНА НАТАЛЬЯ МИХАЙЛОВНА УЧАСТИЕ МИКРОРНК В РАЗВИТИИ РАССЕЯННОГО СКЛЕРОЗА: ГЕНДЕР-СПЕЦИФИЧЕСКАЯ ЭКСПРЕССИЯ В МОНОНУКЛЕАРНЫХ КЛЕТКАХ КРОВИ И АНАЛИЗ ФУНКЦИОНАЛЬНОЙ РОЛИ Специальность 03.01.03 – молекулярная биология
стр. 2
гендер-специфической дифференциальной экспрессии отдельных микроРНК из локуса DLK1-DIO3 при РРС 52 3.1.3. Исследование согласованности экспрессии микроРНК, расположенных в импринтированном локусе DLK1-DIO3 57 3.1.4. Анализ функциональной роли дифференциально экспрессирующихся микроРНК из локуса DLK1-DIO3 в формировании РРС 59 3.2. Анализ экспрессии микроРНК в МНК больных РРС в стадиях ремиссии и обострения...

Оглавление диссертации
кандидат наук Баулина Наталья Михайловна
ОГЛАВЛЕНИЕ

CПИСОК ИСПОЛЬЗОВАННЫХ СОКРАЩЕНИЙ

ВВЕДЕНИЕ

ГЛАВА 1. ОБЗОР ЛИТЕРАТУРЫ

1.1. Некодирующие РНК: классификация и функции

1.2. МикроРНК: биогенез и механизм действия

1.3. Этиология и патогенез РС 21 1.3.1.Эпидемиология и этиология РС

1.3.2. Основные аспекты патогенеза РС

1.3.3. Факторы, влияющие на развитие РС

1.3.3.1. Образ жизни и факторы окружающей среды

1.3.3.2. Генетические факторы

1.4. МикроРНК, вовлеченные в патогенез рассеянного склероза

ГЛАВА 2. МАТЕРИАЛЫ И МЕТОДЫ

2.1. Объект исследования

2.2. Подготовка образцов крови

2.3. Выделение РНК

2.4. Подготовка библиотек микроРНК для высокопроизводительного секвенирования

2.5. Анализ данных секвенирования микроРНК

2.6. Обратная транксрипция и полимеразная цепная реакция (ПЦР) в реальном времени (RT-qPCR) для анализа экспрессии отдельных микроРНК

2.7. Статистический анализ

2.8. Биоинформатический анализ

2.9. Использованные в работе реактивы

ГЛАВА 3. РЕЗУЛЬТАТЫ

3.1. Анализ экспрессии микроРНК в МНК больных РРС и здоровых контролей

3.1.1. Полнотранскриптомный поиск микроРНК, ассоциированных с формированием РРС

3.1.2.Верификация данных о гендер-специфической дифференциальной экспрессии отдельных микроРНК из локуса DLK1-DIO3 при РРС

3.1.3. Исследование согласованности экспрессии микроРНК, расположенных в импринтированном локусе DLK1-DIO3

3.1.4. Анализ функциональной роли дифференциально экспрессирующихся микроРНК из локуса DLK1-DIO3 в формировании РРС

3.2. Анализ экспрессии микроРНК в МНК больных РРС в стадиях ремиссии и обострения 62 3.2.1. Полнотранскриптомный поиск микроРНК, ассоциированных с активностью течения

РРС

2

3.2.2. Верификация данных высокопроизводительного секвенирования о дифференциальной экспрессии микроРНК в зависимости от активности течения РРС

3.2.3. Исследование экспрессии микроРНК, вовлеченных в регуляцию активности течения РРС с использованием кандидатного подхода

3.2.5. Анализ функциональной роли микроРНК, дифференциально экспрессирующихся

при сравнении двух стадий РРС

ГЛАВА 4. ОБСУЖДЕНИЕ РЕЗУЛЬТАТОВ

ЗАКЛЮЧЕНИЕ

ВЫВОДЫ

СПИСОК ИСПОЛЬЗОВАННОЙ ЛИТЕРАТУРЫ
8

4

