каза доставки данной работы воспользуйтесь поиском на сайте по ссылке: https://mydisser.com/search.html
Нецветаев, Владимир Павлович.
Теоретические основы использования белкового полиморфизма для оптимизации селекционного процесса : диссертация ... доктора биологических наук : 03.00.15. - Белгород, 2000. - 363 с. : ил.
больше
Цитаты из текста:
стр. 1
РОССИЙСКАЯ АКАДЕМИЯ СЕЛЬСКОХОЗЯЙСТВЕННЫХ НАУК БЕЛГОРОДСКИЙ НАУЧНО-ИССЛЕДОВАТЕЛЬСКИЙ ИНСТИТУТ СЕЛЬСКОГО ХОЗЯЙСТВА • 'НЁЦВЕТАЕВ Владимир Павлович ТЕОРЕТИЧЕСКИЕ ОСНОВЫ ИСПОЛЬЗОВАНИЯ БЕЖОБОГО ПОЛИМОРФИЗМА ДЛЯ ОПТИМИЗАЦИИ СЕЛЕКЦИОННОГО ПРОЦЕССА Специальность 03. 00.15 - Генетика Диссертация на соискание ученой
стр. 4
позволить целенаправленно и шире использовать внутривидовую изменчивость в селекционной практике и составить основу для разработки и решения теоретических и практи­ ческих вопросов частной генетики сельскохозяйственных растений. Основные трудности любого селекционного процесса обусловлены, во-первых, полигенной
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неферментативных белков позволяет наметить подходы для выяснения адаптивной и селекционной ценности генетических факторов, до сих пор не контролируемых, и це­ ленаправленного использования их в селекционном процессе. Характер­ но, что эти исследования помогают решить основные проблемы селекции (подбор
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