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В1«аш-,Ьо,1986(1);В1811ор,8тй11,1989). 46 Еще одним направлением по моделированию гетерохроматиновых районов является создание искусственных центромер у трансгенных животных с помощью переноса сателлитных ДНК. Наиболее распространенной моделью для этого является ДНК а-сателлита человека. Например, перенос с последующей
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