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1. Транскрипция у эукариот. РНК-полимеразы.

2. РНК-полимеразы.

3. Области контроля транскрипции.

4. Инициация транскрипции РНК-полимеразой II.
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2. Модульная структура транскрипционного аппарата.

AT-hook.

3.Комбинаторная модель регуляции транскрипции. Синергизм действия и контекст-зависимая активность факторов транскрипции.

4. Регуляция транскрипции.

5. Регуляция активности транскрипционных факторов.
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Исследование последствий инактивации транскрипции гена e(y)l/taf9.
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111.2. Изучение TFTC комплекса D. melanogaster.
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