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белками и только в процессе секреции принимают правильную конформацию. Целью работы является сравнительное изучение эффективности функционирования систем экспрессии гетерологичных генов у дрожжей Saccharomyces cerevisiae и Pichia pastoris и исследование влияния различных факторов на продукцию рекомбинантных белков. 15 В задачи исследования входит: • создание векторов экспрессии,...
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Влияние структуры вектора экспрессии и числа копий клонированного гена на уровень продукции гетерологичных белков.

Влияние структуры лидерной области мРНК и присутствия редких кодонов на продукцию гетерологичных белков.
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Влияние гетерологичных белков на жизнедеятельность клетки дрожжей
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Оптимизация условий культивирования штаммов-продуцентов.

Выделение и очистка гетерологичных белков.
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