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установлено, что единство структурных и функциональ­ ных единиц генетического материала реализуется на петельном уровне ор­ ганизации хромосом. В результате был сформулирован петельно-домен- ный принцип организации хромосом (Benyajati, Worcel, 1976; Igo-Kemenes, Zachau, 1978). Изучение петельной организации хромосомной
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