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обычно бывает достаточно для идентификации различных сортов (Plaschke et a l . , 1995). 1.6. Организация генома мягкой пшеницы Исследования геномной организации мягкой пшеницы Т. aestivum важны в силу ее практической значимости, для решения актуальных вопросов генетики и селекции. По археологическим
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