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анализ ЯМР - ядерный магнитный резонанс ЭМ - электронная микроскопия 5 Введение Диссертационная работа посвящена моделированию структуры нуклеосом и их комплексов с белками хроматина методами молекулярного моделирования. В работе произведено описание структуры и конформационной динамики нуклеосом, приведено описание разработанных в ходе диссертации методов молекулярного моделирования...
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в ряде специализированных программ, однако на данный момент существующее программное обеспечение непригодно для создания молекулярных моделей комплексов ДНК-белок в полуавтоматическом режиме. По этой причине, разработка методов построения моделей нуклеосом в комплексе с белками на основании разнообразных косвенных методов определения структуры является весьма актуальной. Четвертая глава работы посвящена описанию разработанных...
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Список сокращений

FRET - Ферстеровский резонансный перенос энергии FACT - FAcilitates Chromatin Transcription, гистоновый шаперон spFRET - Ферстеровский резонансный перенос энергии, измеренный от одиночных частиц
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