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арктического выявления РНК вируса бешенства методом молекулярной гибридизации», препаратов для выявления Р Н К испытания вируса бешенства методом для ПЦР». «Набор Проведены РНК вируса комиссионные «Наборов препаратов...» выявления 9 бешенства, разработаны методические указания по применению методов молекулярной
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положения: результаты разработки «Набора препаратов...» на основе метода моле1о^лярной гибридизации для выявления Р Н К вируса бешенства; результаты разработки «Набора препаратов . . . . » на основе полимеразной цепной реакции для выявления РНК вируса бешенства с использованием праймеров, комплементарных консервативной
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