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обезьяны SV40. Селекционный маркер находился после сигнала полиаденилирования EEF1A1, но перед 3’фланкирующим участком гена EEF1A1. Следствием такого расположения функциональных участков являлась невысокая генетическая сцепленность целевого гена и гена селекционного маркера, предполсущественно ограничивающая возможность амплификации целевого гена. Предположительно, при проведении амплификации построенных по такой схеме экспрессионных кассет под действием
стр. 98
представленного в геноме клеток CHO только один раз, по поисковой выдаче алгоритма BLAST из базы данных NCBI Nucleotide Collection. Для расчета уровня экспрессии мРНК использовали относительный ΔΔCq метод для праймеров с известной эффективностью ПЦР. Относительное увеличение уровня экспрессии гена в разах, нормированного по контрольному гену, определяли по формуле (1) или, в случаях, когда эффективность ПЦР не определялась или была близка к единице, по формуле
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