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уровнем детализации в микро­ секундном временном диапазоне. 2. На основе различных экспериментальных данных разработать интегра­ тивные подходы к моделированию и верификации моделей комплексов ДНК и белков. 3. Для интегративного моделирования биомакромолекулярных комплек­ сов разработать методы анализа
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обсуждается ме­ сто методов молекулярного компьютерного моделирования в исследовании структуры и динамики биомакромолекулярных комплексов. Вводится поня­ тие интегративного моделирования. Обсуждаются вопросы постановки задач моделирования при наличии экспериментальных данных разной степени деталь­ ности
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